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Poster Award fiir Theodore Alexandrov

Die internationale Konferenz
zu Intelligenten Systemen
und Molekularbiologie
(ISMB) ist die weltweit groi3-
te Konferenz zu diesem
Fachgebiet. Vom 11. bis 13.
Juli 2010 fanden sich rund
2000 Teilnehmer in Boston,
MA, USA, zu Fachvortragen,
Workshops und einer umfas-
senden Poster-Session ein.

Die Beitrage dieser Konfe-
renz  werden durch eine
Kommission bewertet, die
anschlieBend in unterschied-
lichen Kategorien Auszeich-
nungen verleiht. Von den
etwa 750 eingereichten Pos-
ter wurden drei ausgezeich-
net, darunter auch jenes von
Theodore Alexandrov, Zen-
trum fur Technomathematik
(ZeTeM) und den beiden Co-
Autoren Peter Maall (Ze-
TeM) und Herbert Thiele
(Bruker Daltonik GmbH).
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The partition is represented by a segmentation map 5
which explains the full data set with one image. o
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Conclusions
» New pipeline for spatial segmentation of
MALDI-imaging data is proposed

only selected masses

Importance of denoising

« Potential of the approach s proven

+ Segmentation maps highlight
morphological/histological structures

« University of Bremen-Bruker patent application
20100225\267

Acknowledgments e thank Michael Becker, Soren Deininger (b

oth Bruker Daltonik G ermar Ferdinand von Eqgeling (both University Hospital Jena, Jena, Germany)
for the tumor data set, as well as Pieter Dorrenstein (Un

ny),
(University of lego, USA) for the bacteria data set.

Das Poster prasentiert eine neue Pipeline fur die rdumliche Segmentierung von MALDI-
Imaging Daten. Diese Pipeline verwendet Clusterverfahren fur aufbearbeitete Spektren.
Die Grundidee ist, rAumliche Beziehungen zwischen den Spektren zu benutzen, um die
Variabilitat zwischen den Pixeln zu reduzieren. Die einzelnen Schritte der Pipeline sind:
Vorverarbeitung der Spektren, Auswahl relevanter Massen, Entrauschen der zu diesen
Massen korrespondierenden Bilder mit Bildverarbeitungstechniken (lokal beschranktes,
kantenerhaltendes Entrauschen) und statistisches Clustering. Die erzeugten Segmentie-
rungsbilder weisen hinsichtlich Glattheit, Detailinformationen und Ubereinstimmung mit
anatomischen und histologischen Strukturen eine hohe Qualitat auf.

Fur das Poster siehe www.math.uni-bremen.de/zetem/news.
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